Genoma umano e miofibroblasti
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Uno studio multidisciplinare ha evidenziato l'importanza dell'analisi sull'intero genoma umano
per comprendere i meccanismi alla base dei processi fibrotici. In questo contesto € stato
pubblicato _un articolo che suggerisce il ruolo del TGF-beta posto in relazione con i
miofibrobasti ( Ulteriore _commento in Lingua Inglese ).
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